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(54) СПОСОБ ПОЛУЧЕНИЯМАРКЕРНЫХ ЛЕСТНИЦ ДЛЯ ГЕЛЬ-ЭЛЕКТРОФОРЕТИЧЕСКОГО
ОПРЕДЕЛЕНИЯ РАЗМЕРОВ ФРАГМЕНТОВ НУКЛЕИНОВЫХ КИСЛОТ

(57) Формула изобретения
1. Способ получения маркеров длин фрагментов ДНК (ДНК-маркерных лестниц),

отличающийся тем, что для получения используется реакция амплификации "катящимся
кольцом" в варианте рамификации с участием синтетической кольцевой ДНК-матрицы
заданного размера, двух праймеров иДНКполимераз с цепь-смещающей активностью,
обеспечивающих образование набора конкатемерных ДНК продуктов определенной
длины каждый, кратной размеру исходной кольцевой ДНК-матрицы.

2. Способ получения маркеров длин РНК (РНК-маркерных лестниц), отличающийся
тем, что для получения используется реакция амплификации "катящимся кольцом" в
варианте рамификации с участием синтетической кольцевой ДНК-матрицы заданного
размера, двух праймеров, один из которых содержит сайт узнавания Т7 РНК
полимеразы, и смеси изДНКполимеразыBst 3.0 и Т7 РНКполимеразы с последующим
расщеплением ДНК-цепей с помощью ДНКазы I.

3. Способ по п. 1, отличающийся тем, что для получения маркеров длин фрагментов
ДНКв структуре кольцевой матрицы задается сайт узнавания какой-либо рестриктазы
или никазы, а в реакционную смесь добавляется соответствующая рестриктаза или
никаза, что в результате обеспечивает смещение профиля образующихся продуктов
амплификации в сторону более коротких фрагментов.

4. Способ по п. 1, отличающийся тем, что для получения маркеров длин фрагментов
ДНК используются праймеры с 5'-концевой последовательностью любой требуемой
длиныинекомплементарнойисходнойкольцевойматрице, обеспечивающиеобразование
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маркерных лестниц с любым размером шага с точностью до единичного нуклеотида.
5. Способ по п. 1, отличающийся тем, что для получения маркеров длин фрагментов

ДНКиспользуются препараты, полученныепростым смешиваниемреакционных смесей,
полученных при амплификации кольцевых матриц разного размера.
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